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Resumen:

Plataforma de apoyo a la investigacion cuya mision principal es impulsar el desarrollo de cualquier
estudio de DNA/RNA a escala masiva, bien sea en humanos o en otros organismos.

Equipo: Co-directores: Mikel Hernaez | Elisabet Guruceaga (948.194.700 - Ext. 5032)

Avda. Pio XII 55, Ed. CIMA, 31008 Pamplona (Navarra). Laboratorio B.02

WWW: https://cima.cun.es/investigacion/plataformas-tecnologicas/bioinformatica

-Disefio experimental. Asesoramiento para decidir el tamafio muestral, el disefio del estudio y la planificacion
de la metodologia.

- Andlisis de datos. Se realiza el procesado bioinformatico de los datos obtenidos en diversas
plataformas tecnologicas de alto rendimiento empleadas en el ambito de la gendmica,
transcriptomica, protedmica y metagenomica (microarrays, secuenciacion, PCR, etc.). En estos analisis
se incluye la normalizacion, el analisis estadistico y la representacion de los resultados. Los analisis

mas habituales son:

I.  Expresion diferencial de genes, miRNAs o IncRNAs. La tecnologia de procedencia de los
experimentos puede ser microarrays (Affymetrix, Agilent), PCRs masivas (TLDAs de
Applied Biosystem) o RNA-Seq (Illumina, lon Torrent).

Il.  Estudios de genotipado y de CNV del DNA mediante microarrays (Affymetrix) o secuenciacion del DNA
(lumina).

. Caracterizacion de la microbiota en experimentos de secuenciacion del rRNA 165 o
metagendmica shotgun.

IV.  Interacciones proteina-DNA a partir de experimentos de inmuprecipitacion y
microarrays (ChIP-chip) o secuenciacion (ChIP-Seq) y experimentos de
ATAC-Seq.

V.  Procesamiento de experimentos de sc RNA-Seq y primer andlisis hasta la
anotacion de las células.

-Ayuda a la interpretacion de resultados. Una vez seleccionados los genes de interés se realizan
estudios de asignacidn biologica funcional. Este tipo de analisis puede ser muy amplio y variara en
funcién de los objetivos especificos de cada estudio.
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Tarifas:
Tarifas:  Envigencia desde 01.09.2024
QObservaciones: Para cualquier cuestion puede contactar con mhernaez@unav.es o con eguruce@unav.es
Grupo Cod. FNET ~ Descripcion INTERNA EXTERNA Ud. Fact
Idisna
Proyecto a . .
determinar PLAO0394  Hora de Bioinformatico 40 50 Hora
PLA00396  Expresion diferencial (RNA-Seq,...) 200 250 Experimento
PLA00397  WES [ WGS (50 primeras muestras) 25 30 Muestra
PLA00398  WES [ WGS (a partir de 50 muestras) 15 20 Muestra
Procesamiento de  PAQ0399  scRNA-Seq 200 250 Experimento
datos PLA00400  ChlIP-seq / ATAC-seq 250 300 Experimento
PLAO0401  Metagenomica shotgun (50 primeras muestras) 15 20 Muestra
PLA00402  Metagendmica shotgun (a partir de 50 muestras) 10 15 Muestra
PLA00403  Ultra Low-Pass WGS (50 primeras muestras) 15 20 Muestra
PLA00404  Ultra Low-Pass WGS (a partir de 50 muestras) 10 15 Muestra
Andlisis isti isti
,I ' PLACO395 Contrgste estadistico entre los distintos grupos 25 30 Contraste
estadistico experimentales
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